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ПЕРВОЕ МОЛЕКУЛЯРНО-ГЕНЕТИЧЕСКОЕ ПОДТВЕРЖДЕНИЕ 

ОБИТАНИЯ СИБИРСКОГО ВИДА БРЮХОНОГОГО МОЛЛЮСКА 

RADIX DOLGINI (GUNDRIZER ET STAROBOGATOV, 1979) В ЕВРО-

ПЕЙСКОЙ ЧАСТИ РОССИЙСКОЙ АРКТИКИ 
 

Аннотация. В работе представлены результаты исследований пресноводных 

моллюсков из водоемов Большеземельской тундры. Впервые на северо-востоке 

Европы зарегистрирован вид брюхоногого моллюска Radix dolgini, относящийся к 

сибирским эндемикам, что подтверждает гипотезу о миграции некоторых видов 

пресноводных гидробионтов сибирского происхождения в Северную Европу в 

позднем плиоцене и плейстоцене. Достоверность видового определения подтвер-

ждена результатами молекулярно-генетического анализа. 

Ключевые слова: пресноводные моллюски, Lymnaeidae, зоогеография, молеку-

лярные маркеры, Большеземельская тундра 

 

Некоторые исследователи называют бассейн реки Печора «Сибирь в 

Европе» [5], т.к. неоднократно отмечалось наличие высокой доли видов си-

бирского происхождения среди различных таксонов беспозвоночных и по-

звоночных животных побережья Печорского моря, которые не регистриро-

вались в других регионах Европы. Об этом свидетельствуют результаты ис-

следований различных групп беспозвоночных (почвенные клещи, ного-

хвостки, пауки, бабочки) и позвоночных животных [1, 5]. Но, несмотря на, 

казалось бы, довольно полную степень изученности в гидробиологическом 

плане пресноводных водоемов и водотоков равнин Большеземельской тунд-

ры, современные методы молекулярно-генетических исследований, широко 

применяемые в последние десятилетия в зоологии, в совокупности с клас-

сическими методами позволяют взглянуть по-новому на вопросы проис-

хождения фауны этого региона.  

Территориально район исследований расположен в Ненецком авто-

номном округе в пределах тундровой зоны в прибрежной части Печорского 

моря, между островами Колгуев и Вайгач. Сбор образцов моллюсков про-

водили в июле-августе 2015 года по общепринятым в гидробиологии мето-

дикам. Моллюски были собраны в Болванской губе (низовье р. Ячей), в Па-

ханческой губе (район мыса Матюй-Саля) и в Хайпудырской губе (низовье 

р. Море-Ю) [1]. Все собранные материалы хранятся в Российском музее 

центров биоразнообразия ФИЦКИА РАН (г. Архангельск). 
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После проведения морфолого-анатомических исследований, основан-

ных на особенностях морфологии раковины и строения копулятивного ап-

парата в соответствии с рекомендациями Н.Д. Круглова [2], образцы моллюс-

ков были проанализированы с помощью молекулярно-генетических методов. 

В качестве молекулярного маркера использовали традиционный в подобных 

исследованиях фрагмент митохондриального гена цитохромоксидазы I (COI). 

Из образцов ткани моллюсков, зафиксированных в 96% этаноле, была выделе-

на тотальная ДНК с использованием коммерческого набора реагентов 

NucleoSpin® Tissue Kit (Machereye Nagel GmbH & Co. KG, Германия). При 

анализе использовали праймеры и условия амплификации гена цитохром c-

оксидазы I субъединицы (COI) в соответствии с ранее опубликованной работой 

[7]. Выравнивание полученных нами и взятых из GenBank нуклеотидных по-

следовательностей гена COI Radix dolgini (Таблица 1) было проведено в про-

грамме BioEdit v. 7.2.5 [4] с применением алгоритма ClustalW [6]. Филогео-

графический анализ был выполнен методом построения медианной сети гап-

лотипов на основе массива из 25 нуклеотидных последовательностей гена COI 

длиной 657 пар нуклеотидов с использованием программы Network v. 4.6.1.3 

[3]. 
 

Таблица 1. Распространение гаплотипов гена COI в различных популяциях Radix 

dolgini в Сибири и на Европейском Севере России  

Районы сбора 

Количество 

генетических 

последовательностей 

Гаплотипы и их 

встречаемость (в 

скобках указано 

количество особей) 

Источник 

Ненецкий автономный 

округ, р. Море-Ю 
4 

Hap01 (n = 3); 

Hap02 (n = 1) 

Наши 

данные 

Ямало-Ненецкий 

автономный округ, р. Таз 
2 

Hap03 (n = 1); 

Hap04 (n = 1) 

Наши 

данные 

Республика Бурятия, 

Южный Байкал, 

р. Абрамиха 

8 Hap05 (n = 8) 
Наши 

данные 

Республика Бурятия, 

Северный Байкал, р. 

Верхняя Ангара 

12 

Hap03 (n = 3); Hap06 

(n = 2); Hap07 (n = 3); 

Hap08 (n = 2); Hap09 

(n = 1); Hap10 (n = 1) 

[7] 

Алтайский Край, р. Кулунда 1 Hap11 (n = 1) [7] 

 

Анализ полученной медианной сети гаплотипов (Рисунок 1) показал, 

что образцы моллюсков, отобранные из р. Море-Ю (НАО) отличаются на 

одну и три нуклеотидные замены от образцов из ЯНАО, Алтайского края и 

из республики Бурятия (Северный Байкал).  
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Незначительное количество генетических замен свидетельствует о 

принадлежности исследованных образцов к виду Radix dolgini, и указывает 

на последовательное накапливание замен при расширении ареала исследуе-

мых прудовиков. Стоит отметить, что три приобретенные нуклеотидные за-

мены свидетельствуют о достаточно длительной обособленности европей-

ских и сибирских популяций данного вида. 

 

 
 

Рисунок 1. Медианная сеть гаплотипов гена COI Radix dolgini. Значения у ветвей – 

количество нуклеотидных замен между гаплотипами. Маленький черный кружок – 

гипотетический анцестральный гаплотип. Исходные данные представлены в таблице 

1. 

 

Вид R. dolgini является сибирским эндемиком, широко распростра-

ненным в Сибири, и в районе побережья Печорского моря зарегистрирован 

впервые, хотя ранее было выдвинуто предположение, что этот вид может 

быть встречен на северо-востоке Европы [7]. Находка данного вида R. 

dolgini в бассейне р. Печора подтверждает гипотезу о том, что некоторые 

виды пресноводных гидробионтов сибирского происхождения, вероятно, 

мигрировали в Северную Европу в позднем плиоцене и плейстоцене [7]. 

Авторы выражают свою искреннюю благодарность коллегам О.Л. 

Макаровой и М. Бизину за любезно предоставленный материал.   

 

Исследования выполнены при поддержке программ ФАНО № 0409-

2016-0022), Министерства образования и науки РФ (№ 6.2343.2017/4.6), 

гранта Президента РФ (МД-2394.2017.4) и РФФИ (17-44-290016_р_а).  
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THE FIRST MOLECULAR GENETIC CONFIRMATION OF THE FIND-

ING OF THE SIBERIAN SPECIES OF THE GASTROPOD RADIX DOL-

GINI (GUNDRIZER ET STAROBOGATOV, 1979) IN THE EUROPEAN 

PART OF THE RUSSIAN ARCTIC 
 

Abstract. The results of studies of freshwater mollusks from the reservoirs of the Bol-

shezemelskaya Tundra are presented. For the first time the Siberian gastropod Radix 

dolgini is recorded in the northeast of Europe. This finding confirms the hypothesis that 

the migration of some species of freshwater hydrobionts of Siberian origin to northern 

Europe in the late Pliocene and Pleistocene. The reliability species determination con-

firmed by molecular genetic analysis. 

Key words: freshwater mollusks, Lymnaeidae, zoogeography, molecular markers, Bol-

shezemelskaya Tundra 
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