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опытах	 была	 прослежена	 динамика	 выделения/
поглощения	фосфора	при	 смене	 анаэробных	ус-
ловий	на	аэробные.	Добавление	ацетата,	пирувата,	
пропионата,	бутирата,	сукцината,	аспарагиновой	
и	глутаминовой	кислот,	аланина	показало	циклич-
ность	в	выбросе	фосфора	в	среду	и	дальнейшее	
его	потреблении	сообществом	при	смене	анаэроб-
ных	условий	на	аэробные.	Удаление	фосфора	при	
потреблении	ЛЖК	было	60	–	90	%,	аминокислот	–	
25	–	55%.	Этанол	и	глюкоза	не	вызывали	циклиро-
вания	фосфатов.
Спектр	 доступных	 для	ФАО	 субстратов	 необхо-
димо	учитывать	при	оценке	роли	этих	организмов	
в	 естественных	 средах	 обитания	 и	 в	 технологи-
ческих	системах	биологической	очистки	сточных	
вод	от	фосфора.
Работа	 финансировалась	 из	 средств	 РНФ	 №	
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Введение:
Нонсенс-супрессия,	 то	 есть	 способность	 про-
читывать	 стоп-кодоны	 как	 значимые	 в	 процес-
се	 трансляции,	 является	 важным	 явлением	 как	
для	фундаментальных	исследований,	 так	 и	 при-
кладных,	так	как	значительная	часть	наследствен-
ных	заболеваний	связана	с	наличием	преждевре-
менных	стоп-кодонов.	Молекулярные	механизмы,	
обуславливающие	 поддержание	 определенно-
го	 уровня	 нонсенс-супрессии	 остаются	 во	 мно-
гом	не	изученными.	Усиление	нонсенс-супрессии	
в	клетке	может	являться	следствием	нарушений	
в	работе	факторов	терминации	трансляции	eRF1	
и	eRF3,	однако	и	другие	разнообразные	факторы	

также	 вовлечены	 в	 контроль	 точности	 термина-
ции	трансляции.	Так	например,	мутации	или	из-
менения	в	уровне	экспрессии	фактора	элонгации	
трансляции	eEF1A	также	влияют	на	уровень	нон-
сенс-супрессии.	Дрожжи	Saccharomyces cerevisiae 
являются	удобным	модельным	объектом	для	изу-
чения	трансляции	благодаря	консервативности	ме-
ханизмов	работы	аппарата	синтеза	белка.

Материалы и методы:
В	 последнее	 время	 активно	 развиваются	 техно-
логии	 редактирования	 генома.	 Благодаря	 высо-
кой	эффективности	гомологичной	рекомбинации,	
с	 помощью	 системы	 CRISPR/Cas9	 можно	 осу-
ществлять	 разнообразные	 манипуляции	 с	 гено-
мом	дрожжей.	Мы	разработали	методику	на	осно-
ве	CRISPR/Cas9	позволяющую	вносить	точковые	
мутации	в	жизненно-важные	гены.

Результаты:
Полученную	методику	мы	опробовали	на	приме-
ре	мутации	sup35-25	в	гене,	кодирующем	фактор	
терминации	 трансляции	 eRF3.	Мы	 также	 созда-
ли	 систему,	 позволяющую	 с	 помощью	CRISPR/
Cas9	вносить	практически	любые	изменения	в	ген	
SUP35	 и	 осуществили	 встраивание	 гена	 GFP 
в	различные	части	рамки	считывания	SUP35. Так-
же	 мы	 создали	 систему,	 позволяющую	 вносить	
случайные	мутации	в	гены	TEF1	и	TEF2,	кодиру-
ющие	фактор	элонгации	трансляции	eEF1A.	С	её	
помощью	нам	удалось	отобрать	несколько	ранее	
не	описанных	нелетальных	мутаций	в	гене	TEF2.

Заключение:
Таким	образом	использование	CRISPR/Cas9	значи-
тельно	помогает	в	исследованиях	механизмов	ре-
гуляции	точности	трансляции.	
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