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 «База данных для экспресс-выявления участвующих в синтезе

флавоноидов генов» (FLVs)

Материалы, идентифицирующие базу данных

База данных содержит 1 таблицу, состоящую из 2х частей: «Genes», «Pathways».

Таблица  «Genes»  содержит  набор  данных  об  экспрессии  генов,  полученный  в
результате  научного  исследования,  посвященного  изучению  синтеза  флавоноидных
соединений в линиях ржи с окрашенным и неокрашенным зерном. Всего 12 полей, 49596
записей.

Таблица  «Pathways»  содержит  набор  данных  о  группах  генов  из  базы
GeneOntology,  обогащенных  среди  дифференциально  экспрессирующихся  генов,
выявленных в результате научного исследования. Всего 7 полей, 133 записи.
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Общая структура базы данных 

База данных FLVs

Таблица Genes Таблица Pathways

1. gene — идентификатор гена

2. transcript — порядковый номер 
транскрипта

3. short_name — название белкового 
продукта гена

4. description — полное описание гена в 
соответствии с БД SwissProt

5. CDS — нуклеотидная 
последовательность белок-
кодирующего участка

6. AA — аминокислотная 
последовательность белкового 
продукта

7. ya1 — уровень экспрессии 
соответствующего гена в зерновках 
неокрашенной линии 7, в 
транскриптах гена на миллион всех 
транскриптов (TPM)

8. ya2 — уровень экспрессии 
соответствующего гена в зерновках 
неокрашенной линии vi4, TPM

9. ya3 — уровень экспрессии 
соответствующего гена в зерновках 
неокрашенной линии Ф-56 ржи, TPM

10. ya4 — уровень экспрессии 
соответствующего гена в зерновках 
неокрашенной линии ржи 
RMu12/2020, TPM

11. ya5 — уровень экспрессии 
соответствующего гена в зерновках 
неокрашенной линии RMu12/2021, 
TPM

12. pathways — метаболический путь, в 
котором участвует данный ген 

1. ya1 — кластеризация по общему 
количеству транскриптов, 
относящимся к транскрипционным 
факторам, регулирующих синтез 
флавоноидов, в зерновках 
неокрашенной линии 7 в 
транскриптах гена на миллион всех 
транскриптов (TPM)

2. ya2 — кластеризация по общему 
количеству транскриптов, 
относящимся к транскрипционным 
факторам, регулирующих синтез 
флавоноидов, в зерновках 
неокрашенной линии vi4, TPM

3. ya3 — кластеризация по общему 
количеству транскриптов, 
относящимся к транскрипционным 
факторам, регулирующих синтез 
флавоноидов, в зерновках 
неокрашенной линии Ф-56 ржи, TPM

4. ya4 — кластеризация по общему 
количеству транскриптов, 
относящимся к транскрипционным 
факторам, регулирующих синтез 
флавоноидов, в зерновках 
неокрашенной линии ржи 
RMu12/2020, TPM

5. ya5 — кластеризация по общему 
количеству транскриптов, 
относящимся к транскрипционным 
факторам, регулирующих синтез 
флавоноидов, в зерновках 
неокрашенной линии RMu12/2021, 
TPM

6. chr — локализация на хромосоме

7. function — функция белкового 
продукта
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Таблицы  или  их  фрагменты,  по  размеру  достаточные  для  идентификации  базы

данных.

Таблица Genes
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Таблица “Pathways”
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Перечень полей таблицы “Genes”

Название поля Тип поля

gene Текстовый

transcript Текстовый

Short name Текстовый

Description Текстовый

CDS Текстовый

AA Текстовый

ya1 Числовой

ya2 Числовой

ya3 Числовой

ya4 Числовой

ya5 Числовой

pathways Текстовый

Перечень полей таблицы “Pathways”

Название поля Тип поля

ya1 Числовой

ya2 Числовой

ya3 Числовой

ya4 Числовой

ya5 Числовой

Chr Текстовый


